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RESUMEN 

En la hemolinfa del camarón blanco Penaeus vannamei, existe una lipoproteína de alta densidad 

(HDL) que participa en el transporte de lípidos y en el reconocimiento de β-glucanos (BG), activando así, al 

sistema de defensa de este organismo, realizando una doble función con implicaciones en nutrición y defensa. 

La HDL-BGBP, ha sido estudiada ampliamente; en este trabajo se caracterizó el cDNA que codifica para esta 

proteína. Se obtuvo la secuencia completa del cDNA que tiene un tamaño de 6.3 Kb y un marco de lectura 

contínuo de 4.4 Kb, con dos sitios ATG (MET) en las posiciones 49 y 625, y un codón de terminación TGA en 

la posición 4,412 nt; posee una larga extensión en el extremo 3’UTR con secuencias repetidas, incluyendo la 

señal de poliadenilación AATTAAA y la cola de poli A+.

La secuencia de aminoácidos deducida a partir del cDNA, tiene una identidad del 50 % con la BGBP 

del langostino de agua dulce Pacifastacus leniusculus, y esta similitud aumenta al 70% considerando los 

aminoácidos conservados. El cuadro de lectura contínuo tiene 1454 aminoácidos formando el precursor de la 

proteína que presenta un tamaño teórico de 165.8 kDa. Solo 1257 aminoácidos corresponden a la proteína 

madura, con un tamaño de 141.8 kDa. La secuencia de la propteína madura tiene sitios consenso de corte (R(K)/

X/X/R(K)) para enzimas del tipo subtilisina, que han sido reportadas como responsables del procesamiento 

post-traduccional de las proteínas y que predice la generación de la HDL-BGBP procesada, con un tamaño de 

123.8 kDa, similar al de 125 kDa que se ha determinado por espectroscopía de masas para la proteína 

purificada. En la secuencia deducida se encontraron regiones características como sitios potenciales de 

glicosilación, fosoforilación y la región RGD (característica de integrinas). 
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L:1s CSll'I.ICll.ll'DS SC('IIIHlari:1:i dcd1H:idas ,kl  1,:UNi\ 1m:di,::,n1 en ,,:u llLl)'l,)i'la 

1,lohl:.111·1ic11trn; en l10,i:1s ¡\, coi11cidi1.:111h:i con los d:11i1s cxpcrin1,:.,111ak:: ohtcnid,,is 

pn::vi:11nc111c cü11 l:1 protd11a purilkada, A,k111:'t:;, ,111:ilisis liidrop,'11icos y ,.k rcg1um:s 

liidl'olúbicns :.\ p:11·til' , k  las scc11c11ci:1s ded11cid:1s , k  I', 1·11111111/111,:/ y de P. /,,11i11.1·c11/11s, 

,rn1cstr:m 111m a\1:1 similitud e11 los p:.1tr1rncs obtc11id,1s, :1 1.1,:s:u 1,k. l;n; dii',:rc11ci:1s c11 la 

s1. ct1(. 1lcia de a111inoúcídos, 

El rnRNA q11c ,:odil1c:1 para la 111)1,-BGBI' s1:: c11co111ró c:11 dit(:1\:111ccs 1cjidus con 

11rnyur :1b1111dai1cia ,:n liq,1,11up.'11H:rc:.1s y en 111,:1101· c:1111id:.1d c11 1111'1:;culu, pl,::ópodos y 

hr:rnq11i:1s, dclNll'IÍi'i:Hhl inicialnwntc por Ri\JA blut, 1-:stc' rcs11l1:1,.lu 1'11.:: c,.ir1linnado 

1rn.,dia111c l( l ' - l ' (J ,  11tili1rn11h1 oligo1111clcótidos p:1r:1 la l l l)L .. JlCillP y 1111:1 1111:;111:1 

co11cc111n:ici,)11 r k  cDNA de ('nd,1 11110 de los tc,iid,is, ('unHJ co11lrol ,::om1i1111ivo y 

1:01111rnra1ivu :.;e incluyó la cval11ació11 i:kl 111RN1\ t k  :1ctin:1, dcbid,1 :1 que c11 /'. 

/e11i1m.'11l11s i'i11i1,:;.1111e111c se reportó la prcsc11ci:1 del 1111,Ni\ 1,k l:l(illl' c'II l1cp:1top:'111crcas, 

Estos 1\:stil1 :1dos mostraron que c.l gen co11stit111.ivo de actill1'l (:is •:\.8 veces 111;.n.,: abundante 

,¡11,: d 111RNi\ dü IIDL-ll(iBP <':11 licpa1op:'i11c1\:n:; y ó : k  :.1 s11 ve/. es 21) 1·cccs 111:1:; 

:11)1111,l;:1111,, que el mRNA r k  111úsc11lo, :1 v,::,::cs nrn:, ,1l11111d:111il: qu,, pkÓ[l<J1ln, y 4 veces 

111:1s ab11mla111c q111,; ,:11 br:111q1iias, 
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