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RESUMEN 
El complejo enzimático conocido corno ATP-sintasa mitocondrial realiza en las células 

eucariontes una función clave pues participa en la última reacción enzimática de la 

fosforilación oxidativa utilizando la energía de un gradiente electroquímico para la síntesis 

de ATP a partir de ADP + Pi ó para la hidrólisis de ATP. Debido a la importancia de esta 

enzima y al escaso conocimiento que de ella se tiene en los crustáceos, esta investigación 

se encuentra enfocada al estudio de los genes de dos subunidades que conforman el 

complejo ATP-sintasa, y que además son codificadas en diferentes genomas, la subunidad 

ATPc codificada en el genoma nuclear, y la ATP6 codificada en el genoma mitocondrial. El 

modelo de estudio utilizado durante la Investigación es el camarón blanco del Pacífico (L. 

vannamei), el cual fue sometido a condiciones de hipoxia con el fin de evaluar cambios en 

la expresión génica de las dos subunidades del complejo ATP-sintasa en estudio. De 

forma adicional y con el objetivo de evaluar la respuesta metabólica del camarón al efecto 

de la hipoxia, se cuantificaron diferentes metabolitos en el plasma de este organismo tales 

como glucosa y lactato, y los resultados obtenidos mostraron cambios significativos que 

sugieren el uso alterno de una vía anaerobia por parte de los organismos experimentales 

con la consecuente producción de lactato. Así mismo se midió la tasa respiratoria de los 

camarones que se redujo de manera proporcional a la disminución del oxígeno disuelto en 

el agua confirmando el efecto causado por la hipoxia. Por otro lado, la evaluación de la 

expresión génica de las subunidades ATP6 y ATPc en la glándula digestiva mostró 

cambios coordinados entre las concentraciones de ambos transcritos como respuesta a la 

hipoxia, sin embargo, en el músculo no se detectaron cambios coordinados entre los 

organismos sometidos a hipoxia, pero si una diferencia en cuanto a la cantidad de ambos 

transcritos en este tejido comparado con los valores observados en la glándula digestiva. 

De lo anterior se concluyó que los mecanismos de regulación que participan en la 

coordinación de la síntesis del complejo enzimático ATP-sintasa actúan en diferentes 

niveles y se sugiere que a nivel transcripcional puede observarse la coordinación en la 

expresión de los transcritos de manera tejido-específica, estando este comportamiento 

relacionado de manera estrecha con la función del tejido analizado.


















































































































