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RESUMEN 

Se 1ealizó un estudio taxonómico de bacterias del género Vibrio aisladas de ostión 
(Crassostrea gigas) cultivado en ocho granjas localizadas en los estados de Sinaloa, 
Sonora, Baja California y Baja California Sur, en el noroeste mexicano y de dos zonas 
de producción ostrícola localizadas en el delta de río Ebro, provincia de Tarragona; 
CataluJia, España. El estudio se realizó empleando las técnicas de tipificación molecular: 
(GTG)s-PCR y secuenciación del gen 16S rRNA, así como algunas pruebas 
bioquímicas, con el objetivo de estudiar la composición taxonómica de las bacterias del 
género Vibrio aisladas de ostión cultivado en dos áreas geográficas distintas. Los 

· resultados de estudio muestran que se obtuvieron 758 aislados bacterianos en total, de
los cuales 327 proceden de granjas ubicadas en el noroeste de México y 431 del delta del
río del Ebro. Los aislados obtenidos fueron caracterizados empleando (GTG)5-PCR. Las
especies pertenecientes a la familia Vibrionaceae mostraron un promedio de 19.8 bandas
(n= 639), con un tamaño promedio de 1,414.48 pares de bases (pb) (n""' 12,628) cuando
son caracterizadas por (GTG)5-PCR. El análisis del patrón de bandas produjo un
dendrograma con 32 clusters compuesto por 620 cepas, incluyendo las cepas tipo y las
cepas de referencia y 133 cepas que no formaron ningún cluster. (GTG)s-PCR y pruebas
bioquímicas mostraron que 27 cepas no pertenecen a la familia Vibrionaceae. El análisis
permitió la identificación de 20 especies pertenecientes al género Vibrio y dos especies
al género Pholobacterium: V. afginolyticus (40 cepas), V. brasiliensis (dos cepas), V
campbellii (52 cepas), V chagasfi (215 cepas), V. coralliilyticus (una cepa), V
cyclotrophicus (nueve cepas), V. fortis (17 cepas), V hcirveyi (65 cepas), V gigantis
(10 cepas), V. mediterranei (45 cepas), V neptunius (siete cepas), V. parahaemolyticus
(siete cepas), V. ponticus (seis cepas), V. rotiferianus (] 13 cepas), V splendidus (tres
cepas), V xuii (una cepa), Vibrio sp. nov. 1 (31 cepas), Vibrio sp. nov. 4 (una cepa),
Vibrio sp. nov. 5 (tres cepas), Vibrio sp. nov. 6 (cinco cepas) y P. damselae (dos cepas),
Photobacterium sp. nov. 7 (cuatro cepas). Las cuatro especies potencialmente nuevas
fueron reconocidas mediante la secuencia completa del gen l 6S rARN (>97% de
similitud rARN). Se seleccionaron 39 cepas a las cuales se les secuenció algún tercio o
todo el gen 16S rARN. El criterio de la selección de cepas a secuenciar se basó en los
clusters que no incluyeron cepas tipo y/o referencia o que presentaron un coeficiente de
similitud por debajo del 42% (Jaccard) con otros clusters identificados. Un análisis
cológico entre ambas regiones geográficas; el noroeste mexicano y el delta del Ebro
permitió conocer que los ostiones, comparten una flora bacteriana de l O especies V, 
alginolyticus, V campbellii, V chagasii, V. fortis, V harveyi, V medíterranei, V. 
neptunius, V ponticus, V. rotiferianus y Vibrio sp. nov. 1. Estos resultados demuestran
que los ostiones cultivados en eJ noroeste mexicano tienen una riqueza bacteriana
especifica mayo!' a la de los ostiones cultivados en el delta del río Ebro. Por otro lado,
los ostiones cultivados en las ocho granjas ostrícolas y en las dos bahías del delta del
Ebro analizadas en este estudio, no revelan la presencia de vibrios potencialmente
patógenos en humanos. Sin embargo, es recomendable realizar estudios enfocados en la
presencia de estos patógenos en organismos cultivados en ambas regiones geográficas.






































































































































































































































































































































































